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 Las poblaciones naturales de T. cruzi se constituyen de clones multiples distribuidos en 6 Unidades Discretas de Tipificacion (UDT) (Tcl al TcVI), Tcbat de diferente distribucion
geograficay circulacion en los ciclos de transmision.
 Enlos ultimos ainos se ha avanzado en el estudio de la comprension de la genética y diversidad del parasito, proporcionando informacion acerca de la evolucion, el
comportamiento biologico y los patrones epidemiologicos; la historia natural de la infeccion; y problemas relacionados con el diagnostico y tratamiento de la enfermedad. Sin
embargo aun existe un amplio debate sobre el tema.
 Importante contar con métodos moleculares mas simples y/o estrategias mas sencillay reproducible para la identificacion de los linajes del parasito, que estén disponibles para
Su uso generalizado en areas endémicas, manejable en cualquier laboratorio y puedan aplicarse directamente a muestras clinicas y biologicas.
 El gen que codificala hsp70 citoplasmatica de T. cruzi constituye un marcador genético promisorio para la diferenciacion de linajes, el analisis filogenético dentro de los
aislamientos de T. cruzi, mostro cuatro grupos geneticos, correspondiente a las UDT: Tcl, Tclll, TclV y los DTUs Tcll, TcV y TcVI que no forman entidades separadas.

OBJECTIVO: Disefar y evaluar un metodo de PCR-RFLP basado en el gen que codificala hsp70 citoplasmaticade T. cruzi para la deteccidon y
diferenciacion de las UDT a partir muestras clinicas, vectores y reservorios.

METODOLOGIA

 Diseno de la PCR hsp70 DTU (Alineamiento de secuencias T. cruzi Banco de genes). Fraga et al., 2016
 Normalizacion de la PCR hsp70 DTU (MgCl2, Cebadores, Tag ADN pol, Temperatura de alineamiento).
 Propuesta de enzimas de restriccion (RFLP) para diferenciacion de linajes (analisis in silico).
 Sensibilidad y especificidad analitica de la PCR hsp70
 Evaluacion de la PCR-RRFLP hsp70 DTU en un panel de 36 aislamientos de T. cruzi bien caracterizados.
 Evaluacion en muestras clinicas, vectores y reservorios de la PCR-RFLP hsp70 DTU (n=293), procedentes de diferentes paises (Colombia,
Meéxico, Argentina, Belice, Bolivia)

RESULTADOS
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RFLP hsp70 DTU Evaluacion en muestras clinicas de humanos, triatomineos y reservorios
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