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Resultados

Evaluar la variabilidad genética de DTUI del gen HSP70 citoplasmático de 

T. cruzi en individuos infectados en el Estado de Morelos

Objetivo

Figura 1. Alineación de un fragmento del gen hsp70 de cepas de T. cruzi. No se observan diferencias

en la alineación en ninguna de las muestras analizadas de Morelos (C), con respecto a las cepas de

referencia (B). (A) cepas utilizadas como grupo externo.

Figura 2. Árbol de inferencia Bayesiana obtenido del análisis filogenético de los aislados de T. cruzi

en personas del Estados de Morelos

• Los resultados de la filogenia confirman los resultados previos de RFLPs

para linaje específico.

• Se observa que los aislados de México tienen un origen cercano a los

aislados de Brasil.

• Se concluye que la región analizada del gen HSP70 no es viable para

determinar la variabilidad intra-linaje DTUI debido a que es altamente

conservada


